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Predstavili bomo topološke strukture s katerimi lahko modeliramo zavo-
zlane beljakovinske verige: vozli (slika), virtualni vozli in knotoidi (odprte
krivulje), ter strukture, ki modelirajo beljakovinske verige, ki vsebujejo neko-
valentne vezi: Θ-krivulje, vloženi grafi in vezani vozli. Za obarvane vezane
vozle (vozli skupaj s pravilno vloženimi obarvanimi intervali) bomo definirali
invarianto, ki zadošča HOMFLYPT premenjalni relaciji in topologije bel-
jakovin dobro ločuje.

(a) YBEA metiltransferaza E.
colija (PDB vnos 1NS5).

(b) Pripadajoča sklenitev
ogrodja.

Slika: Primer zavozlane beljakovine, ki vsebuje deteljico.
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